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Biogeografin -

cit argument
for evolution?

Av Goéran Schmidt

INLEDNING

Biogeografi brukar i vara larobocker
lyftas fram som ett av "bevisen” for evo-
lutionen. Det ar den del av biologin dar
man studerar utbredningen av vaxter,
djur och andra organismer och lagger
fram hypoteser om hur denna forand-
rats over tid.

Ett aterkommande exempel ir de beromda Galapagosdarna
som Charles Darwin besokte under sin jorden-runt-seglats
1831-36. Denna 6grupp hyser en mingd sa kallade endemiska
arter som bara kan patriffas pa en enda plats pa jorden. I forr-
forra numret av Genesis (nr 3-2020) berittade vi bland annat
om de sa kallade Darwinfinkarna och vad de kan siga oss om
hur arter bildas. I den hir artikeln breddar vi perspektivet och
speglar dven andra resultat fran biogeografin i det bibliska
perspektivel pa artbhildnings{ragan. >
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BIOGEOGRAFIN OCH EVOLUTIONEN

Du har siikert lagt méirke till att djur finns pa olika stillen. I
Afrika finns flodhéstar, giraffer, lejon, zebror och noshérning-
ar, i Sydamerika jaguarer, biltdjur, sengangare och myrslokar,
i Australien koalabjornar, kinguruer och sa vidare.

Nir evolutionsbhiologer svarar pa fragan varfor djur-
livet ser sa olika ut i olika viirldsdelar dr deras svar att konti-
nenterna varit atskilda under 200 miljoner ar alltsedan urkon-
tinenten Pangaeas tid och att de olika arterna av organismer
sedan dess utvecklats at olika hall oberoende av varandra, ex-
empelvis alla olika pungdjur i Australien.

Finns det nagot som talar emot en sadan {6rklaring? Ja.
En av invindningarna har med det evolutioniira begreppet
“konvergent evolution™ att gora. Snarlika strukturer hos or-
ganismer som inte anses evolutionirt niira besliktade (med ett
fint ord homoplasier) ir nimligen vanligt forekommande i den
levande virlden, som exempelvis fladdermdssens och delfi-
nernas inbyggda system for ekolokalisation ("ekolodning”) med
200 nistan identiska gener,” eller de hiipnadsvickande likhe-
terna mellan olika slag av pungdjur och placentala diggdjur
(t ex moss, mullvadar, flygande ekorrar etc inom bada katego-
rierna).> Evolutionsbiologernas forklaring till sidana likheter
iar att det “selektionstryck” (paverkan fran miljon) djuren ut-
satts for under armiljoner har varit liknande och dirfor har det
naturliga urvalet lett utvecklingen fram till snarlika losningar.*
Mot denna bakgrund maste man betrakta det mérkligt att le-
jon, noshorningar, hyenor och zebror bara utvecklats i Afrika
och ingen annanstans eftersom savanner inte bara férekom-

34 GENESIS | NR 1 | MARS 2021

"8 mer i Afrika, utan iven i Indien, Australien och Brasilien. Pi

liknande sitt [6rekommer orangutanger och gibbonapor bara
i Sydostasiens regnskogar, men inte i regnskogarna i Afrika
eller Syd- och Centralamerika. Stimmer evolutionshypotesen
borde ju sadana hiir snarlika miljéer forma snarlika organis-
mer. For det ir uppenbart inkonsekvent att aberopa evolutio-

| nens planlosa utveckling som argument for olikheter (mellan

kontinenterna) nir man samtidigt aberopar samma mekanism
som argument for likheter (homoplasier).

En annan inviindning ir att den fossila fordelningen
av arter ofta stimmer mycket daligt éverens med elt evolu-
tionirt scenario. Som ett exempel lever pungdjur idag hu-

| vudsakligen i Australien, men lyser nistintill med sin franva-
Y roiAustraliens berglager; det finns mer av dem pa alla andra

kontinenter idn dar de tros ha levat och utvecklats under mil-

| jontals ar.

EN ALTERNATIV FORKLARING
Finns det andra tinkbara forklaringar till biogeografins méns-
ter? Ja, det gor det.

Lat oss betrakta detta ur tva perspektiv - ett "framat”
och ett "bakat” Med framat menar jag vad vi skulle forvinta
oss av ett scenario likt det Bibeln beskriver, dér en stor del av
jordens djurliv hirstammar fran en spridning i historisk tid
med centrum i Mellandstern (Araratregionen’® diir Noas ark en
gang strandade). Bakatperspektivet ir hur kan vi rekonstrue-
ra historien genom att studera viixters, djurs och minniskors
nuvarande egenskaper och utbredningar.

A. FRAMATPERSPEKTIVET

Nir det giller jordens vixtlighet kan vi forvinta oss en avsevirt
artfattigare flora efter den globala 6versvimningen, eftersom
de Klimatiska forhallandena sannolikt var mer gynnsamma
dessforinnan, nirmare jordens optimala ursprungstillstand.
En sadan forviintan stods av att de stora méngder av fore detta
vixthiomassa som idag ligger bundna i marken omvandlade
till brun- och stenkol visar pa en forntida flora som var myc-
ket rikare in den nuvarande bade till mangfald och kvantitet.®
Aven det faktum att Gud forst efter floden tilléit Noa och hans
efterlevande att dta animalisk foda (jfr 1 Mos 1:29 med 9:3) pe-
kar i samma riktning; att niringsstatusen hos jordens vixtlig-
het begrinsats pa grund av floden. Flytande viixtmaterial som
inte begravdes i sedimenten och omvandlades till fossilt kol (se
Genesis nr 4-2020) blev lokala miljoer som mdojliggjorde over-
levnad [6r stora mingder av mindre djur, framfor allt rygg-
radslosa sadana som insekter och spindeldjur av olika slag, och
kanske dven insjofisk.” Frukter och fron skulle ha flutit, och de
som talde den langa vattenvistelsen skulle gro pa land i takt
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med att vattenmassorna drog sig undan under 6versvimning-
ens slutskede och vixterna skulle direfter spridas med vind,
vatten och djur pa samma sitt som idag. Flytande vixtmattor
kan efter oversvimningen ha varit en bidragande orsak till
att vissa av de ryggradsdjur som parvis limnade arken spreds
med oceanstrommarna och nadde avligsna trakter. Mer om
detta nedan.

Den dominerande spridningsmekanismen for stor-
re djur som diggdjur bor emellertid ha varit landvigen. Det
ir hogst troligt att havsnivan stod betydligt ligre under ett
antal arhundraden efter 6versvimningen. Anledningen var
att stora miingder vatten lastes fast i inlandsisar pa jordens
hogsta och Ligsta breddgrader pa grund av de globala klimat-
storningar som floden innebar (se artikeln av Michael Oard
pa s. 14). Som en foljd av det fanns da landbryggor mellan dar
och kontinenter som idag ir atskilda av hav, som t ex Berings
sund mellan Alaska och Sibirien, liksom Sydostasien med
Australien.

HUR HAMNADE KANGURUERNA | AUSTRALIEN?
Tanken pa ett par kinguruer som omvixlande hoppar och

simmar fran Ararat till Australien och bositter sig dér fore-
faller naturligtvis langsokt. Det ir betydligt littare att tinka
sig djur som begav sig ivig och bildade populationer som i
sin tur inom nagra hundra ar via landbryggor etablerade sig
i Australien.® Att en djurart snabbt kan etablera sig 6ver stora
omraden kan illustreras med de kaniner som introducerades
i Australien 1859 och som inom loppet av 100 ar spritt sig 6ver
hela den australiska kontinenten. I det sistnimnda fallet hand-
lade det om en djurart som introducerades av minniskor. Det
finns skl att forviinta sig alt detsamma gillde nir méinniskor-
na spreds ut éver jorden efter 6versvimningen; man tog med
sig boskapsdjur och siikert dven andra husdjur till de platser
dit man begav sig.

Harvardbiologen Nathaniel Jeanson skriver i sin bok
Replacing Darwin — The New Origin of Species® att ateretable-
ringen av jordens djurliv efter 6versvimningen troligen beror
pa en kombination av flera olika faktorer. Den mest uppenbara
ir att de sma grupperna av djur som imnade arken oftast holl
samman under ett antal generationer medan de avligsnade
sig fran trakten av Ararat. De olika grundformerna (“slagen”)
av storre landlevande djur (det var bara dessa som fanns  p
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ombord i arken) vandrade av naturliga skil at olika hall. Vis-
sa pa "egen hand”, andra sa smaningom (efter Babel) tillsam-
mans med ménniskor (som t ex boskapsdjur och husdjur av
olika slag). Niir de sa smaningom hittade en miljo med limpliga
forutsitiningarna blev de mer stationira och populationerna
Okade i storlek och delpopulationer avknoppades efter hand
fran moderpopulationen och blev geografiskt isolerade. Ge-
nom mikroevolutionira processer (framfor allt sa kallad ge-
netisk drift'®) bildades si smaningom underarter, arter och
ibland éven slikten inom familjerna. Idag finns till exempel tre
arter av zebror och fyra arter av gorillor séder om Sahara, fyra
arter av orangutanger pa Borneo och Sumatra och sa vidare.
Potentialen for att bilda nya arter och underarter inom res-
pektive grundform™ var storst i borjan, och avtog i takt med
alt inavelseffekter i kombination med genetisk drift gjorde
dem alltmer genetiskt utarmade (homozygota)."* En annan
orsak Jeanson tar upp till att grupper av djur isoleras och ten-
derar att bilda underarter dr vandringshinder i form av 6knar,
bergskedjor och vattenomraden. Motsvarande géllde natur-
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ligtvis dven for mianniskans spridning och bildande av etniska
undergrupper efter 6versvimningen.

Eftersom de sedimentira berglagren med deras
innehall av fossil framfor allt bildades under den globala
Oversvimningen (se Genesis nr 4-2020) ir det viintat att djur-
grupper uppvisar en mer global uthredning i de geologiska
berglagren éin deras nutida forekomst. Sannolikheten att djur-
och vixtarter skulle bevaras som fossil under den period de
aleretablerade sig pa jorden ir oerhort liten - det kréver ka-
tastrofiska omstindigheter. Detta forhallande kan forklara det
monster som nimnts betriffande t ex pungdjuren, men giller
dven for andra organismer.

B. BAKATPERSPEKTIVET

En intressant fraga ir om det gar att rekonstruera historien
genom att studera vixters och djurs och minniskors nuva-
rande utbredningar? Faktum ir att modern genetik kan ge oss
manga intressanta ledtradar. I Genesis nr 1-2020 med temat
Minniskans ursprung berittade vi om hur studier av mito-

Efter Humphries, C.J. and Parenti, L.R., Cladistic Biogeo-
graphy, 2 upplagan, Oxford University Press, 1999
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kondrie-DNA hos kvinnor och Y-kromosom-DNA hos mén kan
ge en hild av biade hur och nir ménniskan aterbefolkade jorden
efter oversvimningen. Vi kunde da konstatera att vi genom att
anvinda oss av de tillforlitligaste data som finns att tillga kan
dra slutsatsen att méinniskans urmoder (kallad “mitokond-
rie-Eva” av evolutionistiska antropologer) levde for storleks-
ordningen 6000 ar sedan.”

Studier av mitokondrie-DNA har foretagits dven pa
mer in 100 000 djurarter, och resultaten visar en lika lag al-
der for den absoluta merparten dven av dessa - se niista arti-
kel. Sadant ér - eller borde vara — hardsmilt evidens [6r evo-
lutionsbiologer vars modell forutsitter enorma tidsrymder.
Tyvirr leder evolutioniira antropologers forutfattade mening
om minniskans langa evolutioniira forflutna till att de helt
missar det fascinerande monster om minsklighetens historia
som framfor allt framtrider vid Y-kromosomstudierna. Lis
mer om detta i artikeln Minsklighetens nya historia pa sidan
26. Aven lingvistiska studier (t ex sprakjimforelser) bidrar till
bilden av minniskans aterbefolkning av jorden.™

Utbredningen av endemiska arter dr framfor allt
kopplad till kontinenternas kusttrakter (se figuren pa forega-
ende sida). Detligger nira till hands att orsaken ir en spridning
via oceanernas havsstrommar vilket skulle kunna forklaras av
de flytande vixtmattorna i samband med Gversvimningen.
De strandade organismerna grundade nya populationer uti-
fran det urval av sin familjs genetiska material som de rakade
ha med sig. Pa det viset kunde nya arter uppkomma mycket
snabbt, vilket ir precis vad bibeltroende forvintar sig. Inom
manga djurfamiljer har manga nya arter bildats under de se-
naste artusendena.”

AVSLUTNING

Del finns utan tvekan manga olosta [ragor nir det giller li-
vets utbredning pa jorden. Jordens historia ir komplex och
svér att skapa sig nagon siiker forestillning om. Aven Bibelns
dokumentation av vad som hiinde efter 6versvimningen ir
ytterst sparsam. Det vi kan konstatera ir att det 6vergripande
monstret med djur och ménniskor som ateretablerar sig pa
jorden fran ett spridningscentrum i Mellandstern har ett gott
stod i evidensen bade fran biogeografi och genetik. Den bio-
logiska mangfald vi kan se inom olika djurgrupper kan forkla-
ras iven i ett kort tidsperspektiv pa nagra fa tusen ar. Nirma-
re bestimt ir ett kort tidsperspektiv vad genetiken entydigt
visar. Biogeografin stéder diremot inte idén om makroevo-
lution - allt levandes gemensamma evolutioniira sliktskap
under armiljoner.

NOTER

1. Aven om det har begreppet kan du ldsa mer om i Genesis nr 3-2020, harmare
bestadmt pa s 22-23: Ikon nr 6: "Likheter pa grund av sléktskap”

2. Se https://www.livescience.com/39414-what-bats-dolphins-share.html
(kortare: krymp.nu/2yd)

3. Se artikeln "THomologi pa latt satt” i Genesis nr 1 mars-2018. (humret finns att
|asa eller ladda ner via https://genesis.nu/tidning/tidigare-nummer/

(kortare: krymp.nu/2v4) Humphries, C.J. and Parenti, L.R,, Cladistic
Biogeography, 2 upplagan, Oxford University Press, 1999.

4, Ett sadant resonemang tar férstas helt udden av evolutionsbiologernas
frdmsta argument, namligen att likheter mellan organismer beror pa deras
inbordes slaktskap med varandra. | de har och tusentals andra liknande fall
beror alltsa likheterna inte alls pa att de har ndgon gemensam urmoder, utan
pa helt andra orsaker.

5. Exakt var arkens landningsplats |ag ar osakert. Se lasarfragan pa sidan 6.

6. Kritiker brukar ibland havda att det ar omgjligt att de mangder av kol som
idag ligger bundna i form av fossilt kol skulle kunna ha férekommit i form
av vaxtlighet i varlden fére syndafloden. Kritikerna kan ha ratt om
vaxtligheten var begransad endast till jordens kontinenter. Det finns
emellertid forskare som aberopar evidens for att en stor del av vaxtligheten
fére syndafloden var lokaliserad till flytande skogar. Da visar berakningar att
det &r fullt méjligt. Se https;//creation.com/images/pdfs/tj/ji1_3/j11_3_278-282.pdf
(kortare: krymp.nu/2KV).

7. Soétvattenlevande fiskarter kan aven ha overlevt den globala marina miljon
under syndafloden pa grund av att sétvatten och brackt vatten har lagre
densitet an saltvatten och tenderar att flyta ovanpa det tyngre, saltare
vattnet.

8. Om nagon kritiker tycker att detta scenario med landbryggor later langsokt
sa ar det i princip ingen skillnad mellan evolutionisters och skapelsetroendes
modeller i det har avseendet - den enda skillnaden handlar om
tidsperspektivet.

9. Jeanson Nathaniel T. Master Books (2017) ISBN-13 : 978-1683440758

10.Med genetisk drift menas att nar nagra fa individer isoleras fran en storre

population sa kommer slumpfaktorer att avgora vilket urval av genvarianter
dessa bar med sig. Deras avkomlingar kommer da att praglas av just detta
urval och pa ganska kort tid kan en ny "art” uppkomma bara pa grund av att
den nya populationen avviker genetiskt fran den ursprungliga. Foljaktligen
helt frikopplat fran de klassiska "evolutionsfaktorerna” mutationer och selektion.

. Skapelsetroende biologer anser att den systematiska nivan familj oftast

motsvarar de grundslag som fanns representerade i arken. Fér ryggradslésa
djur brukar man anse att grundslagsnivan motsvarar slakte-nivan.

12. Med stoérsta sannolikhet var de varelser Gud skapade heterozygota, d v s bar
en rik genetisk mangfald. Inavel och selektion minskar graden av
heterozygoti och leder till en utarmad arvsmassa och lagre variationspoten-
tial. Vid inavel ar risken stor att man far samma anlag fran bade mamma och
pappa. Da blir barnet homozygot med avseende pa de anlagen och darmed
fattigare pa genvarianter an féraldrarna var tillsammans. Det ar en rimlig
hypotes att dagens djurarter generellt sett ar forhallandevis genetiskt
utarmade i férhallande till de representanter som fanns med i arken, och i
synnerhet till de Gud en gang skapade, och darmed mindre rustade att méta
framtida miljéférandringar och med en séamre férmaga att bilda nya
underarter. Den har typen av genetiska férandringar ar betydligt viktigare for
artbildning &n mutationer och selektion.

13. Anledningen till att denna tidsangivelse ar en faktor 20 ganger lagre an de
siffror som brukar ndmnas i sekular litteratur ar att den faktiskt uppmatta
mutationshastigheten i manskligt mitokondrie-DNA &ar 20 ganger hdgre an
den man far fram genom att forutsatta att manniskor och schimpanser har
en gemensam urmoder for 6-8 miljoner ar sedan, vilket ar en obevisad hypotes.

14. Se till exempel jamférelserna mellan baskiska och Ainufolkets sprak pa
https://creation.com/images/pdfs/tj/j19_1/j19_1_65-72.pdf
(kortare: krymp.nu/2Ke)

15. Ar det rimligt undrar sékert en eller annan lasare? Vi kan bara hanvisa till
de stora utseendemassiga férandringarna som skett med hundarna fran en
gemensam vargliknande urmoder. Pa bara nagra fa arhundraden har de
flesta hundvarianter uppkommit genom manskligt urval. Deras inbordes
skillnader &r som regel langt stérre &n vad som skulle ge dem olika art- eller
slaktbeteckningar inom biologin (t ex gratrut, silltrut och havstrut).
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